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As sequências promotoras desempenham um papel 
central na expressão gênica, sendo reconhecidas por 
fatores sigma específicos da RNA polimerase 
bacteriana. A identificação precisa desses promotores 
é essencial para entender a regulação gênica e os 
mecanismos de transcrição. No entanto, devido às 
suas características intrínsecas, como sequências 
curtas e falta de conservação, a predição 
computacional de promotores enfrenta desafios, 
incluindo uma taxa significativa de falsos positivos. O 
BacPP (Bacterial Promoter Prediction) foi o primeiro 
método computacional a classificar sequências de 
acordo com o fator sigma que as reconhece [1,2]. 
Neste contexto, o presente artigo tem como objetivo 
descrever um modelo de classificação de promotores 
denominado BACPP 2.0, baseado em duas etapas de 
classificação.

Os resultados ainda estão em análise; até o momento 
não há resultados definitivos, pois a pesquisa está em 
andamento no entanto tem-se a expectativa de  reduzir 
falsos positivos e desenvolver uma nova ferramenta 
para a comunidade.

Com o presente estudo será possível ajudar a 
preencher a lacuna entre a geração e a análise de 
dados na era pós-genômica. Os possíveis resultados 
serão aplicado para o aprimoramento do Bacpp como 
classificador de segunda etapa, aumentando o grau de 
assertividade da predicação dessa ferramenta.

A implementação do algoritmo foi baseada no trabalho 
de conclusão de curso da egressa Elize Peron 
Piovesan do curso Engenharia da Computação da 
Universidade de Caxias do Sul (UCS) [3], utilizando 
uma linguagem de programação python. As etapas 
estão descritas no esquema anterior da Figura 1.

Figura 1- Esquema simplificado do funcionamento do algoritmo.
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