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GENOMA MITOCONDRIAL COMPLETO (GDNA) DOS CHONDRICHTHYES E
RELACOES FILOGENETICAS

Maria Eduarda Cunha Pretto (BIC-UCS), Diéssy Kipper e Vinicius Proenca da Silveira,
Vagner Ricardo Lunge (Orientador(a))

Os Chondrichthyes sdo uma classe taxon6mica animal que inclui os tubardes, as raias e as quimeras.
Estudos de sequenciamento de DNA de nova geragao resultaram na disponibilizacao de dados completos
do genoma mitocondrial para muitos tédxons desta classe, incluindo varios géneros e espécies de
elasmobranquios (tubarbes e raias) ameacados de extincdo. O presente estudo teve como objetivo
analisar as sequencias de mtDNA de representantes deste grupo taxondmico, especialmente espécies em
risco, para revisar a filogenia desta classe. Foi realizada uma busca em banco de dados de genomas
(Genbank; www.ncbi.nlm.nih.gov) e foram obtidos 295 genomas de mtDNA completos da classe
Chondrichthyes. As sequéncias foram alinhadas utilizando o algoritmo CLUSTAL W do programa Geneious
v. 2021.2.2. As relagdes filogenéticas foram reconstruidas com o método de Maxima Verossimilhanca
(ML) implementado no servidor web W-IQ-TREE, com o modelo de substituicdo de nucleotideos ideal
selecionado usando ModelFinder e 1.000 réplicas da aproximagao de bootstrap ultrarridpida. O FigTree v.
1.4.2 foi usado para apresentar a filogenia resultante. Apds o alinhamento, os genomas anotados foram
inspecionados visualmente para verificar as estruturas gen6micas. A arvore filogenética construida no
estudo demonstra a classificacdo da classe Chondrichthyes em quatro superordens: Galeomorphii,
Squalomorphii, Batoidea e Holocephalimorpha. Os resultados também demonstraram uma disposi¢do
geralmente monofilética das principais espécies de tubarfes e raias. A organizacao geral e as
caracteristicas dos genes nos genomas mitocondriais das 4 superordens mostraram ser semelhantes as
encontradas nos vertebrados. Os principais genes encontrados codificam algumas proteinas
mitocondriais e sintetizam RNAs ribossomais (rRNAs) e RNAs de transferéncia (tRNA). A principal parte
variavel parece ser a regido de controle (D-loop), mas também existem algumas pequenas regides nao
codificantes com diversificacao entre as superordens. Em conclusao, o presente estudo amplia o
conhecimento sobre a taxonomia, filogenia e diversidade genética das espécies de Chondrichthyes
ameacadas de extincdo.
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