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INTRODUCAO Os elementos encontrados pelas ferramentas foram:

A eficiente degradacao dos residuos de biomassa B-Glucosidase
lignocelulolitica, utilizados na producao do etanol de segunda

geracao (2G), requer a etapa de hidrdlise enzimatica [1]. O __:-_
coquetel enzimatico necessario € composto por enzimas 5 | 3T 5 q w49 oed
CAZy que, por seu alto custo, limita a produg¢ido do A
biocombustivel [2]. O fungo filamentoso Penicillium
echinulatum destaca-se por sua capacidade de producéao de

enzimas CAZy, sendo alvo de pesquisas biotecnoldgicas que

visam a concepc¢ao de linhagens hiperprodutoras de Celobiohidrolase
coquetéis enzimaticos [3, 4]. Uma forma para aumentar a
producdo enzimatica € a analise da regulagao génica que
pode ocorrer a nivel transcricional, etapa na qual estao 5 o R 3
envolvidos elementos regulatérios como os promotores- -

nucleo, essenciais para o processo da transcricio, e os sitios

de ligacado dos fatores de transcricdo (TFBS) [5, 6].
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(celobiohidrolase), egl1 e egl2 (endoglicanases). : [StuAj
METODOLOGIA -

Iniciador DPE*
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Extracdo das sequéncias promotoras compreendidas
entre -200 upstream e +40 downstream em relacédo ao
codon de iniciagao de gene.

*O elemento DPE nado é caracterizado na literatura como promotor-nucleo em
fungos. No entanto, as sequéncias preditas pela ferramenta podem representar
outro elemento promotor ainda nao elucidado.

CONSIDERACOES FINAIS

ferramenta ElemeNT [7]. O mapeamento in silico dos elementos regulatoérios é crucial

para concepcao de linhagens hiperprodutoras de enzimas, ja
Predicdo dos TFBS pela ferramenta TFTools, utilizando os que a identificacdo de alvos potenciais reduz custos,
fatores de transcrigéo (TFs) disponiveis no CIS-BP impactando na otimizagao da produgao enzimatica e na
Database do fungo P. oxalixum devido a sua proximidade producéao de etanol 2G, contribuindo para transicao energética
filogenética a P. echinulatum [8]. global.
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